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Staphylococcus argenteus est une espéce de staphylocoque nouvellement identifiée, qui appar-
tient au complexe Staphylococcus aureus et revét une importance du point de vue clinique et ali-
mentaire.

En raison de sa capacité a produire des entérotoxines, cet agent pathogéne présente un risque
d’intoxication alimentaire, en particulier lorsque les conditions d’hygiéne sont insuffisantes.

Il est trés difficile de différencier S. argenteus de Staphylococcus aureus au moyen de méthodes
diagnostiques conventionnelles.

Des études font état d’'une possible résistance aux antibiotiques, dont la méticilline, tandis qu'une
résistance générale a la pénicilline est considérée comme avérée.

De plus, S. argenteus est associé a un taux de létalité potentiellement plus élevé que S. aureus.
Des analyses génomiques préliminaires montrent que 76,6 % des génes de virulence associés a

S. aureus sont également présents chez S. argenteus.

Introduction

Staphylococcus argenteus est une espéce de sta-
phylocoques récemment identifiée, appartenant au
complexe Staphylococcus aureus. Les méthodes
conventionnelles de diagnostic ne permettent pas
de différencier de maniére fiable S. argenteus et

S. aureus en raison de leur grande proximité géné-
tique. Le fait que S. argenteus ne produise pas de
staphyloxanthine, un pigment caroténoide doré qui
fait partie des caractéristiques fondamentales de
S. aureus, constitue toutefois un critére distinctif es-
sentiel [1].

Une étude réalisée en Chine a mis en évidence la
présence de S. argenteus dans toutes sortes de
denrées alimentaires vendues au détail [2]. Une
autre étude menée au Japon aprés la détection de
S. aureus dans de la viande de volaille a révélé que
les établissements de transformation de denrées
alimentaires pourraient avoir été partiellement res-
ponsables de la transmission de la bactérie de I'en-
vironnement aux aliments et inversement [3]. Par
ailleurs, une autre étude a caractérisé en détail
deux isolats de staphylocoques impliqués dans
deux foyers indépendants survenus en France. Elle
a mis en évidence les propriétés entérotoxigénes
de S. argenteus et souligné I'importance de surveil-
ler S. argenteus en tant que pathogéne alimentaire
émergent [4].

Des études indiquent que Staphylococcus argen-
teus pourrait étre résistant a certains antibiotiques
[2]. Tandis que cette espéce est généralement con-

sidérée comme résistante a la pénicilline [5], plu-
sieurs souches résistantes a la méticilline ont été
identifiées au Danemark [6], aux Pays-Bas [7] et en
Suéde [8]. S. argenteus n’est pas connu unique-
ment pour étre un agent pathogéne responsable de
différentes infections chez I'étre humain ; une étude
'associe également a une mortalité potentiellement
plus élevée que Staphylococcus aureus [9]. Des
analyses génomiques comparatives préliminaires
de 15 génomes de S. argenteus ont révélé que
76,6 % des 111 génes de virulence associés a

S. aureus avaient également été détectés chez

S. argenteus [10].

Problématique

Staphylococcus argenteus est un agent pathogéne
émergent, qui a fait I'objet de peu d’études jusqu’a
présent. Bien qu'il ait déja été mis en évidence
dans le monde entier, sa virulence et son profil de
résistance aux antibiotiques n’ont pas été entiére-
ment caractérisés. Par exemple, on ne sait pas
exactement quelles denrées alimentaires pourraient
servir de vecteurs d’une toxi-infection. Dans le
cadre de la détection précoce, il était donc impor-
tant d’évaluer la pertinence de Staphylococcus ar-
genteus en tant qu’agent responsable de toxi-infec-
tions alimentaires en Suisse.

Evaluation de la détection précoce

Cette thématique a été présentée et discutée au
sein des groupes chargés de la détection précoce,
qui ont jugé qu’elle revétait une certaine impor-
tance, sans toutefois étre d’'une urgence absolue.



Activités

Cette question avait été proposée comme sujet de
travail de séminaire (étude de la littérature spéciali-
sée) aux étudiants de la Haute école bernoise des
sciences agronomiques, forestiéres et alimentaires
(HAFL) et a finalement été traitée par une étudiante
[11]. Cette étude avait pour objectif d’établir un profil
des risques axé sur la présence de Staphylococ-
cus argenteus dans les denrées alimentaires, sur sa
pathogénicité et sur I'identification des différences si-
gnificatives entre S. argenteus et Staphylococ-
cus aureus, dans le but de disposer d’'une méthode
de détection courante fiable de S. argenteus.

Résultats

L’étude a montré que S. argenteus pouvait étre dé-
tecté dans différents aliments. Plusieurs études me-
nées en Chine [2] mentionnent notamment la
viande crue, les poissons, les crevettes, les pro-
duits congelés, les plats préts a consommer, les
champignons comestibles et les Iégumes. Par ail-
leurs, plusieurs cas identifiés au Japon ont pu étre
attribués a des contaminations provenant de I'envi-
ronnement de production de plats préts a consom-
mer ou de streetfood [15].

En Europe, des infections dues a Staphylococ-

cus argenteus ont été documentées chez des pa-
tients sans que l'origine de l'infection ait pu étre
identifiée avec précision [12, 13, 14]. En Suisse, au-
cune contamination de denrées alimentaires par

S. argenteus n’a été mise en évidence a ce jour. On
ne peut toujours pas dire avec certitude si cela s’ex-
plique par 'absence de méthodes de détection adé-
quates ou par le fait que cet agent pathogéne est
effectivement absent de la chaine agroalimentaire.

La propagation de S. argenteus dans d’autres pays
européens, tels que la France, la Suéde et I'Alle-
magne, semble plutét indiquer que S. argenteus est
également présent en Suisse, mais qu’il n’a pour
I'heure pas été détecté en raison des défis existants
en matiére de diagnostic.

Conclusions

Staphylococcus argenteus est une espéce émer-
gente qui présente une pertinence clinique et ali-
mentaire. En raison de sa similitude génétique avec
Staphylococcus aureus, son identification repré-
sente un défi du point de vue diagnostique, lequel
peut étre relevé au moyen de méthodes de détec-
tion spécifiques comme la réaction en chaine par
polymérase (PCR) et le séquengage du génome
complet (WGS). Vu la capacité de S. argenteus a

produire des entérotoxines, cet agent pathogéne
est susceptible de causer des intoxications alimen-
taires, en particulier lorsque les conditions d’hy-
giene sont insuffisantes ou que les aliments ne sont
pas stockés correctement.

Bibliographie

[1] Holt DC, Holden MTG, Tong SYC, et al. A
Very Early-Branching Staphylococcus aureus
Lineage Lacking the Carotenoid Pigment
Staphyloxanthin, Genome Biology and Evolu-
tion, Volume 3, 2011, Pages 881-895,
https://doi.org/10.1093/gbe/evr078

[2] Wu S, Huang J, Zhang F, Dai J, Pang R,
Zhang J, et al. Staphylococcus argenteus iso-
lated from retail foods in China: Incidence, an-
tibiotic resistance, biofilm formation and toxin
gene profile. Food Microbiol. 2020
Oct;91:103531. doi:

10.1016/j.fm.2020.103531. Epub 2020 Apr 26.

PMID: 32539963.

[3] Wakabayashi Y, Takemoto K, lwasaki S,
Yajima T, Kido A, et al. Isolation and charac-
terization of Staphylococcus argenteus strains
from retail foods and slaughterhouses in Ja-
pan. Int J Food Microbiol. 2022 Feb
16;363:109503. doi: 10.1016/.iiffoodmi-
cro.2021.109503. Epub 2021 Dec 21. PMID:
34968888.

[4] Cavaiuolo M, Lefebvre D, Mutel |, Vingadas-
salon N, Merda D, et. Al. First report of enter-
otoxigenic Staphylococcus argenteus as a
foodborne pathogen. Int J Food Microbiol.
2023 Jun 2;394:110182. doi: 10.1016/].ijfood-
micro.2023.110182. Epub 2023 Mar 17.
PMID: 36965358.

[6] Becker K, Schaumburg F, Kearns A, Larsen
AR, Lindsay JA, et al. Implications of identify-
ing the recently defined members of the
Staphylococcus aureus complex S. argenteus
and S. schweitzeri: a position paper of mem-
bers of the ESCMID Study Group for Staphy-
lococci and Staphylococcal Diseases (ESGS).
Clin Microbiol Infect. 2019 Sep;25(9):1064-
1070. doi: 10.1016/j.cmi.2019.02.028. Epub
2019 Mar 11. PMID: 30872103.

[6] Hansen TA, Bartels MD, Hagh SV, et al.
Whole Genome Sequencing of Danish Staph-
ylococcus argenteus Reveals a Genetically
Diverse Collection with Clear Separation from
Staphylococcus aureus. Front Microbiol. 2017
Aug 9;8:1512. doi: 10.3389/fmicb.2017.01512.
PMID: 28848522; PMCID: PMC5552656.

[7] Bank LEA, Bosch T, Schouls LM, et al. Methi-
cillin-resistant Staphylococcus argenteus

OSAYV, 09.2025 version 1.0

2/3


https://doi.org/10.1093/gbe/evr078
https://www.sciencedirect.com/science/article/abs/pii/S0740002020301209?via%3Dihub
https://www.sciencedirect.com/science/article/abs/pii/S0168160521004621?via%3Dihub
https://www.sciencedirect.com/science/article/abs/pii/S0168160521004621?via%3Dihub
https://www.sciencedirect.com/science/article/abs/pii/S0168160523000983?via%3Dihub
https://www.sciencedirect.com/science/article/abs/pii/S0168160523000983?via%3Dihub
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/30872103/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/28848522/

in the Netherlands: not a new arrival. Eur J Diseases, 24 (10), 1958-1961.

Clin Microbiol Infect Dis. 2021 Jul;40(7):1583- https://doi.org/10.3201/eid2410.180727

1585. doi: 10.1007/s10096-021-04204-7. [15] Wakabayashi Y, Umeda K, Yonogi S, Na-

Epub 2021 Feb 24. PMID: 33629211. kamura H, Yamamoto K, Kumeda Y, Kawatsu
[8] Tang Hallback E, Karami N, Adlerberth I, K, 2018. Staphylococcal food poisoning

Cardew S, Ohlén M, et al.. Methicillin-resistant caused by Staphylococcus argenteus harbor-

Staphylococcus argenteus misidentified as ing staphylococcal entero-toxin genes. Inter-

methicillin-resistant Staphylococcus aureus national Journal of Food Microbiology, 265,

emerging in western Sweden. J Med Micro- 23-29. Abgerufen am 05.01.2025,

biol. 2018 Jul;67(7):968-971. doi: https://doi.org/10.1016/j.iifoodmi-

10.1099/imm.0.000760. PMID: 29771232. cro.2017.10.022

[9] Chen SY, Lee H, Wang XM, Lee TF, et al..
High mortality impact of Staphylococcus ar-
genteus on patients with community-onset
staphylococcal bacteraemia. Int J Antimicrob
Agents. 2018 Dec;52(6):747-753. doi:
10.1016/j.ijantimicag.2018.08.017. Epub 2018
Aug 24. PMID: 30149137.

[10] Becker K, Schaumburg F, Kearns A, Larsen
AR, et al.. Implications of identifying the re-
cently defined members of the Staphylococ-
cus aureus complex S. argenteus and
S. schweitzeri: a position paper of members of
the ESCMID Study Group for Staphylococci
and Staphylococcal Diseases (ESGS). Clin
Microbiol Infect. 2019 Sep;25(9):1064-1070.
doi: 10.1016/j.cmi.2019.02.028. Epub 2019
Mar 11. PMID: 30872103.

[11] Moser, Paula: Staphylococcus argenteus,
Semesterarbeit, Berner Fachhochschule,
Hochschule fir Agrar-, Forst- und Lebensmit-
telwissenschaften 10. Feb. 2025 (unverdéffen-
tlicht).

[12] Alhussein F, Furstenberg J, Gaupp R, Eisen-
beis J, et al. 2020. Human infections caused
by Staphylococcus argenteus in Germany: ge-
netic characterisation and clinical implica-tions
of novel species designation. European Jour-
nal of Clinical Microbiology & Infectious Dis-
eases: Official Publication of the European
Society of Clinical Microbiology, 39 (12),
2461-2465. https://doi.org/10.1007/s10096-
020-03950-4

[13] Kukla R, Neradova K, Petras P, Keklakova J,
Ryskova L, Zemli¢kova H, 2020. The first con-
firmed detection of Staphylococcus argenteus
in the Czech Republic. Epidemiologie, Mikro-
biologie, Imunologie: Casopis Spolecnosti Pro
Epidemiologii a Mikrobiologii Ceske Lekarske
Spolecnosti JE Purkyne, 69 (1), 48-52.

[14] Rigaill J, Grattard F, Grange S, Forest F,
Haddad E, Carricajo A, Tristan A, Laurent F,
Botelho-Nevers E, Verhoeven PO, 2018.
Community-Acquired Staphylococcus argen-
teus Sequence Type 2250 Bone and Joint In-
fection, France, 2017. Emerging Infectious

OSAYV, 09.2025 version 1.0


https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/33629211/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/29771232/
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/30149137/
https://www.clinicalmicrobiologyandinfection.com/article/S1198-743X(19)30096-5/fulltext
https://doi.org/10.1007/s10096-020-03950-4
https://doi.org/10.1007/s10096-020-03950-4
https://doi.org/10.3201/eid2410.180727
https://doi.org/10.1016/j.ijfoodmicro.2017.10.022
https://doi.org/10.1016/j.ijfoodmicro.2017.10.022

